SKEUrOPASS  curom via

INFORMAZIONI PERSONALI  De Bellis Gianluca

ESPERIENZA
PROFESSIONALE

01/02/2016-30/06/2024

Direttore dell'lstituto di Tecnologie Biomediche
Consiglio Nazionale delle Ricerche, Segrate (Mi)

Responsabile della Direzione scientifica e amministrativa dell'lstituto di
Tecnologie Biomediche che consta di 3 sedi a Segrate, Bari e Pisa. L'lstituto €'
costituito da circa 70 persone tra ricercatori, tecnologi, tecnici e amministrativi a
tempo indeterminato e circa 30 unita' di personale con varie forme contrattuali a
tempo determinato

01/01/2010— ad oggi Dirigente di Ricerca

Consiglio Nazionale delle Ricerche, Istituto di Tecnologie Biomediche Segrate (Mi)

Responsabile del gruppo di Genomica, coordinatore di un gruppo di 12 tra
ricercatori e tecnici (che includono biologi, ingegneri e bioinformatici) dedito allo
sviluppo e applicazione delle metodiche e tecnologie piu' moderne in Genomica.
Revisore per diversi progetti di ricerca sia di base che applicata per il MIUR,
fondazioni e Regioni.

responsabile di oltre 30 progetti finanziati dalla Comunita' europea, dal Miur, da
Regioni, da Fondazioni e da imprese.

01/01/2006-31/12/2009 Primo Ricercatore

Consiglio Nazionale delle Ricerche - Istituto di Tecnologie Biomediche, Segrate (Mi)

Responsabile del gruppo di Genomica, coordinatore di un gruppo
multidisciplinare (biologi, ingegneri e bioinformatici) dedito allo sviluppo e
applicazione delle metodiche e tecnologie piu' moderne in Genomica (in
particolare NGS). Revisore per diversi progetti di ricerca di base e applicata per
il MIUR, fondazioni e Regioni.

responsabile di numerosi progetti finanziati dalla Comunita' europea, dal Miur,
da Regioni, da Fondazioni e da imprese.

01/09/2003-31/12/2006 Professore a Contratto di Biologia Molecolare

Politecnico di Milano, Milano

Professore a Contratto in Biologia Molecolare presso il Politecnico di Milano, corso
di Bioingegneria

01/01/2001-31/12/2005 Ricercatore

Consiglio Nazionale delle Ricerche - Istituto di Tecnologie Biomediche, Segrate (Mi)

Responsabile del gruppo di Genomica, coordinatore di un gruppo di 6 persone
dedito allo sviluppo e applicazione delle metodiche e tecnologie piu' moderne in
Genomica . Revisore per diversi progetti di ricerca sia di base che applicata per il
MIUR, fondazioni e Regioni.

responsabile di numerosi progetti finanziati dalla Comunita' europea, dal Miur, da
Regioni, da Fondazioni e da imprese.

01/04/1989-31/12/2000 Ricercatore a tempo determinato



ISTRUZIONE E FORMAZIONE

01/11/1982-24/02/1987

COMPETENZE PERSONALI

Lingua madre

Lingue straniere

inglese

Competenze comunicative

Competenze organizzative e
gestionali

Competenze professionali

Competenze digitali

ULTERIORI INFORMAZIONI

Pubblicazioni

Curriculum vitae De Bellis Gianluca

Consiglio Nazionale delle Ricerche, Istituto di Tecnologie Biomediche Avanzate
(Milano)

Nel periodo in questione ho partecipato al progetto Genoma Umano assumendo
progressivamente, a partire dal 1994, la posizione di capogruppo di un nucleo di tecnici e borsisti
dediti all'applicazione delle metodiche piu' moderne nel settore dell'analisi degli acidi nucleici. Ho
ottenuto finanziamenti per la ricerca di importi via via piu' rilevanti da CNR, Fondazioni, Regione
Lombardia e Miur
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Universita' degli Studi di Milano, Milano
|
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COMPRENSIONE PARLATO PRODUZIONE SCRITTA
Ascolto Lettura Interazione Produzione orale
C1 c1 C1 C1 C1
Livelli: A1 e A2: Utente base - B1 e B2: Utente autonomo - C1 e C2: Utente avanzato
Quadro Comune Europeo di Riferimento delle Lingue
Buone competenze comunicative grazie all'esperienza in ambito didattico come Professore
universitario e durante molteplici progetti multidisciplinari in contesti disciplinari molto diversi
(medico, biologico, ambientale, alimentare, informatico e tecnologico).
Leadership sviluppata negli 8 anni di Direzione dell'lstituto di Tecnologie Biomediche e nel
coordinamento dell'attivita' di ricerca di un gruppo di 12 ricercatori e tecnici con background
molto diversificato (biologico, bioinformatico e tecnologico). Ottime capacita’ organizzative e
gestionali raggiunte coordinando numerosi progetti a livello nazionale ed internazionali con
partner accademici e industriali.
Grande interesse e competenza nell'esplorazione e impiego delle tecnologie di tipo biomolecolare in
campi applicativi estremamente diversificati: Ottima comprensione dei processi analitici alla base
dell'analisi degli acidi nucleici e degli aspetti tecnologici dei sistemi strumentali ad essa dedicati
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